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Qualquer programa de melhoramento genético animal deve iniciar
adotando um sistema de controle de produgdo nos rebanhos. O pré-requi-
sito bdsico para o controle de produgiio € a identificacdo permanente e
Gnica de todos os animais. Hoje, a tatuagem é o método mais econdmico
e seguro para este fim, desde que sejam seguidos alguns cuidados basicos.
Implantes eletrdnicos estdo entrando no mercado, porém seu custo ainda
ndo € atraente.

Uma vez identificados os animais, é necessirio o registro das
coberturas através de formuldrios apropriados para, entdo, seguir com o
acompanhamento dos nascimentos dos produtos e sua posterior
performance produtiva também cadastrada em planilhas préoprias. Os
dados assim coletados sio digitados, conferidos e processados para
obtengio dos relatérios genéticos que deverdo ser a base para a escolha
dos melhores animais.

Na seleciio dos futuros reprodutores de gado de corte a caracteristica
ganho de peso ¢ amplamente utilizada, porém nio deve ser o unico
critério. Indicadores de produtividade na propriedade sio essencials para
2 rentabilidade do setor e. portanto, caracteristicas como fertilidade,
precocidade sexual. precocidade de crescimento e de acabamento,
musculatura, qualidade de carne. entre outras, sdo de igual importancia
para a sele¢io de um tipo de animal eficiente e funcional.

Para que diferengas genélicas possam ser corretamente avaliadas
entre 0s animais é necessdrio que o maior nimero de animais receba
oportunidades iguais através de alimentagio e manejo uniformes. Muitas
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vezes torna-se dificil proporcionar a todos animais o mesmo ambiente,
portanto, € fundamental identificar com precisdo qual o lote de animais
que realmente recebeu as mesmas chances, Esta é a base para a formacio
dos Grupos Contemporineos (GC) que, além do manejo, inclui os efeitos
de fazenda. sexo, estagdo e ano de nascimento, pelo menos.

Até bem pouco tempo, os critérios para selegdio estavam
fundamentados na Metodologia dos Indices de Selegdo, permitindo
apenas a comparagio entre animais de mesmo GC. A transicio dos
principios dos indices de Selegio para solugdes denominadas Equagdes
de Modelos Mistos foi feita por HENDERSON (1959). A Metodologia
dos Modelos Mistos, embora tenha demorado a ser utilizada em grande
escala devido a necessidade de grandes recursos computacionais,
representou um extraordindrio avango no melhoramento genético animal.
Porém, esta metodologia estd baseada na pressuposigdo de que nenhuma
forma de seleciio foi praticada sobre os dados utilizados para estimagao
dos valores genéticos dos animais. Mais recentemente, visando contornar
os problemas advindos de tal pressuposigdo, FRIES & SCHENKEL
(1993) propuseram algumas modificagdes nas equagdes de modelos
mistos. Atualmente estas modificagbes sdo apresentadas sob a forma de
um conjunto de procedimentos denominado Método GenSys
(SCHENKEL & BRITO, 1995). Este método combina conceitos de
conectabilidade e andlise robusta. A andlise de conectabilidade tem
fundamental importéincia pois o conhecimento da estrutura dos dados
condiciona todas as solugbes possiveis e sua correta interpretagio,
independente da metodologia e modelo utilizados. A andlise robusta &
feita calculando-se uma quantidade de cada observagio que nédo foi
explicada pelo modelo e, portanto, indica se uma observagao € extrema
ou duvidosa. Também leva-se em consideragio se uma observagido
contribui direta ou indiretamente para estimagio dos pardmetros, visando
contornar os problemas relacionados com o grau e qualidade da
conectabilidade dos dados. A variabilidade dentro dos GCs também ¢
levada em conta (heterogeneidade de varidncia). Com base nessas
informagcdes, um fator de ponderagiio ou confianga € obtido para cada
uma das observagdes. Assim, aquelas observagdes extremas ou duvidosas
tem uma menor influéncia na estimativa final.

As vantagens do uso dos Modelos Mistos sdo muitas, mas a
principal delas é a de permitir a comparagio direta entre animais testados
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em diferentes locais e épocas, desde que existam lagos genéticos entre
eles.

Portanto, aliando estes principios técnicos & visdo empresarial do
produtor rural de hoje. o resultado s6 tem a contribuir para uma pecuaria
intensiva e econdmica de carne de qualidade.
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